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对患者群体中的治疗响应和治疗无响应进行区分对患者群体中的治疗响应和治疗无响应进行区分 利用 IHC 数据从体内疗效研究中发现药理学响应利用 IHC 数据从体内疗效研究中发现药理学响应

通过筛选人群对候选药物的反应验证治疗靶点通过筛选人群对候选药物的反应验证治疗靶点

依托我们的多达 2,500 个 PDX（patient-derived xenograft）模依托我们的多达 2,500 个 PDX（patient-derived xenograft）模

型的 HuPrime型的 HuPrime®® 模型库，发现与治疗响应相关的生物标志物。 模型库，发现与治疗响应相关的生物标志物。

HuPrime中的模型具备完善的定性分析数据和注释信息。其中的数据

可供深入的发掘。用以分析、识别和确认新的生物标志物。包括并

不限于PD生物标志物、替代性生物标志物或者预测性生物标志物。

• 涵盖了35 种以上的癌症类型，原发瘤样本来自于亚洲、美国和欧

洲的不同人群。PDX 模型总数超过 2500，并在不断增加中

 

• 模型库信息可以在强大易用的 HuBaseTM 数据库在线搜索：

 •  表现型和基因型数据

 •  患者信息

 •  肿瘤生长曲线

 •  SOC 标准治疗数据

• 很多 PDX 模型带具备临床代表性和治疗意义的特定基因突变，且

这类模型在不断增加中

   

• 具备特定致病通路的模型，可用于靶向药物和疗法的研究，如

RET、ALK、EGFR、

• 利用 IHC 数据进行PD生物标志物研究，以更好地发现药效学反应
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20 个肺癌 HuPrime 模型中，T-c-Met、p-c-Met 和 HGF 的水平
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